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[摘要] 目的 探讨超声下肺腺癌血流分级与肿瘤组织微血管密度(MVD)、血管内皮生长因子(VEGF)、缺
氧诱导因子-1α(HIF-1α)表达及临床分期的关系及其意义。方法 回顾性分析108例肺腺癌患者的临床资料,根
据肿瘤超声下血流分级分为血流0级组(A组)、Ⅰ级组(B组)、Ⅱ级组(C组)、Ⅲ级组(D组)。对比4组患者肿瘤

组织 MVD值及VEGF、HIF-1α阳性表达情况,分析超声下肺腺癌血流分级与肿瘤组织 MVD值及VEGF、HIF-1α
表达及临床分期的相关性。结果 各组肿瘤组织 MVD值和VEGF、HIF-1α阳性表达比例比较差异均具有显著性

(F=116.487,χ2=7.143、6.982,P<0.05),B、C、D组肿瘤组织 MVD值明显高于A组,C、D组明显高于B组,D组

明显高于C组(P<0.05);C、D组 VEGF、HIF-1α阳性表达比例均高于 A组,D组高于B、C组(χ2=4.589~
112.502,P<0.05)。血流分级与肿瘤组织 MVD值、VEGF阳性表达比例、HIF-1α阳性表达比例及临床分期均呈

正相关(r=0.705~0.836,P<0.05)。结论 超声下肺腺癌血流分级与肿瘤组织 MVD值及VEGF、HIF-1α表达均

具有相关性,且与临床分期相关,此有助于超声下对肿瘤早期及术前情况进行评估。
[关键词] 肺腺癌;超声检查;微血管密度;血管内皮生长因子类;缺氧诱导因子1,α亚基;血流分级

[中图分类号] R730.261.1;R734.2    [文献标志码] A

CORRELATIONSOFTHEBLOODFLOW GRADEOFLUNGADENOCARCINOMAONULTRASOUND WITH MVDANDEX-

PRESSIONOFVEGFANDHIF-1αINTUMORTISSUEASWELLASCLINICALSTAGEANDITSSIGNIFICANCE LEIWei,LI

Hui (DepartmentofUltrasound,TheFirstAffiliatedHospitalofZhengzhouUniversity,Zhengzhou450052,China)

[ABSTRACT] Objective Toinvestigatethecorrelationsofthebloodflowgradeoflungadenocarcinomaonultrasoundwith

microvasculardensity(MVD)andexpressionofvascularendothelialgrowthfactor(VEGF)andhypoxia-induciblefactor-1α(HIF-

1α)intumortissueaswellasclinicalstageanditssignificance. Methods Aretrospectiveanalysiswasperformedontheclinical

dataof108patientswithlungadenocarcinoma.Thepatientsweredividedintobloodflowlevel0(groupA),bloodflowlevelⅠ
(groupB),bloodflowlevelⅡ (groupC),andbloodflowlevelⅢ (groupD)basedonthebloodflowleveloftumortissueonul-

trasound.ThefourgroupswerecomparedforMVDvaluesandpositiveexpressionofVEGFandHIF-1αinthetumortissue;mean-

while,analyseswereperformedforthecorrelationsofthebloodflowgradeoflungadenocarcinomaonultrasoundwithMVDand

expressionofVEGFandHIF-1αinthetumortissueaswellasclinicalstage. Results ThereweresignificantdifferencesinMVD

andpositiveexpressionratesofVEGFandHIF-1αinthetumortissuebetweenthegroups(F=116.487,χ2=7.143,6.982,P<

0.05),withsignificantlyhigherMVDvaluesingroupsB,C,andDthaningroupA,significantlyhigherMVDvaluesingroupsC

andDthaningroupB,andsignificantlyhigherMVDvaluesingroupDthaningroupC(P<0.05),andwithsignificantlyhigher

positiveexpressionratesofVEGFandHIF-1αingroupsCandDthaningroupAandsignificantlyhigherpositiveexpressionrates

ofVEGFandHIF-1αingroupDthaningroupsBandC(χ2=4.589-112.502,P<0.05).Therewerepositivecorrelationsofblood

flowgradewithMVDandpositiveexpressionratesofVEGFandHIF-1αinthetumortissueaswellasclinicalstage(r=0.705-

0.836,P<0.05). Conclusion TherearecorrelationsofthebloodflowgradeoflungadenocarcinomaonultrasoundwithMVD

andexpressionofVEGFandHIF-1αinthetumortissueaswellasclinicalstage.Thisisusefulinevaluationofearly-stagetumors

andpreoperativeconditions.
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  目前,全球范围内肺腺癌的发病率逐年上升[1],
并且在早期即可发生血液以及淋巴结的转移[2]。微

血管密度(MVD)能够定量地反映血管的生成情况,
与肿瘤患者的预后紧密相关[3]。血管内皮生长因子

(VEGF)是参与肿瘤血管生成的主要正向调节因

子,与肿瘤血管的发生、增殖以及肿瘤细胞浸润转移

等均有关[4]。缺氧诱导因子-1α(HIF-1α)是肿瘤细

胞缺氧的核心因子,可参与血管生成、细胞凋亡、肿
瘤细胞侵袭、转移等过程[5]。超声检测具有无创、无
辐射、切面灵活等优点,但超声下肺腺癌血流分级对

患者病情早期评估的价值尚不明确。本研究通过回
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顾性分析本院收治的108例确诊为肺腺癌患者的临

床资料,探讨超声下肺腺癌血流分级与肿瘤组织中

MVD、VEGF、HIF-1α阳性表达情况及临床分期的

关系及其意义。

1 资料与方法

回顾性分析2015年1月—2019年12月河南

大学第一附属医院收治的108例肺腺癌患者的临床

资料。纳入标准:①经手术切除标本病理学检查或

肺组织活检确诊为肺腺癌者[6];②影像学检查首次

发现肺内占位性病变者;③超声检测前均未接受放

疗、化疗及手术治疗等任何形式的治疗者;④临床资

料完整者。排除标准:①有其他部位肿瘤者;②有

心、肝、肾等重要器官疾病者。
收集所有患者一般资料,包括年龄、性别、肺腺

癌TNM分期、肿瘤组织分化情况;收集患者肿瘤血

流分级超声检测结果,依据文献[7]将所有患者分为

血流0级(A)组、Ⅰ级(B)组、Ⅱ级(C)组、Ⅲ级(D)
组;收集患者肿瘤组织的MVD值及VEGF、HIF-1α
表达情况,其中 MVD值采用 Weidner法来进行计

数[8];VEGF、HIF-1α表达分为阴性、弱阳性、中等

阳性、强阳性4个等级[9],并计算患者肿瘤组织中

VEGF、HIF-1α的阳性表达比例。
使用SPSS23.0软件对数据进行统计分析,计

量资料以x±s表示,多组间比较采用单因素分析,
进一步两两比较采用SNK-q 法;计数资料以率表

示,组间比较采用χ2检验。采用Pearson方法分析

血流分级与MVD的相关性,采用Spearman秩相关

方法分析血流分级与VEGF、HIF-1α表达及临床分

期的相关性。以P<0.05为差异有统计学意义。

2 结  果

2.1 一般资料

108例肺腺癌患者中,男77例,女31例;年龄

42~75岁,平均(56.13±9.76)岁;肺腺癌临床分期

情况:Ⅰ期18例,Ⅱ期46例,Ⅲ期31例,Ⅳ期13
例;组织分化情况:低分化19例,中分化43例,高分

化46例。血流分级平均(1.57±0.28)级,其中A组

26例,B组19例,C组38例,D组25例。

2.2 患者肿瘤组织 MVD值及 VEGF、HIF-1α阳

性表达情况比较

4组患者肿瘤组织 MVD值和 VEGF、HIF-1α
阳性表达比例比较差异均有显著性(F=116.487,
χ2=7.143、6.982,P<0.05);各组间肿瘤组织 MVD

值比较差异均有显著性(P<0.05);C、D组VEGF、

HIF-1α阳性表达比例均高于 A组,D组高于B、C
组(χ2=4.589~112.502,P<0.05)。见表1。

2.3 患者血流分级与肿瘤组织 VEGF、HIF-1α阳

性表达的相关性

肺腺癌血流分级与肿瘤组织中VEGF、HIF-1α
阳性表达情况均呈现正相关(r=0.791、0.713,P<
0.05)。见表2。

2.4 肺腺癌患者血流分级与临床分期的相关性

肺腺癌患者血流分级与临床分期呈正相关(r=
0.705,P<0.05)。见表3。

表1 4组患者的 MVD值及 VEGF、HIF-1α阳性表达

情况比较

组别 n MVD值(个/
视野,x±s)

VEGF阳性
表达比例(χ/%)

HIF-1α阳性
表达比例(χ/%)

A组 26 9.84±1.73 26.92 30.77
B组 19 21.35±5.82 52.63 52.63
C组 38 34.26±7.13 60.53 65.79
D组 25 40.27±8.64 96.00 96.00

表2 血流分级与VEGF、HIF-1α表达的相关性(例)

组别

VEGF表达

阴性
弱

阳性
中等
阳性

强
阳性

HIF-1α表达

阴性
弱

阳性
中等
阳性

强
阳性

A组 19 2 3 2 18 5 2 1
B组 9 9 1 0 9 10 0 0
C组 15 3 16 4 13 4 18 3
D组 1 2 5 17 1 2 3 19

表3 肺腺癌患者血管生成与临床分期的相关性(例)

组别 Ⅰ期(n=18) Ⅱ期(n=46) Ⅲ期(n=31) Ⅳ期(n=13)

A组 18 8 0 0
B组 0 19 0 0
C组 0 15 22 1
D组 0 4 9 12

3 讨  论

目前临床上可通过血流储备分数检测技术、CT
灌注成像技术等多种方法检测肺腺癌患者的血供情

况,其中超声检测方法较为常用,并且还具有简便、
无创等的优势[10-13]。血管生成是肺腺癌细胞生长的

必要条件,与血流分级密切相关,MVD和组织中

VEGF、HIF-1α等血管形成相关因子仅可应用于术

后的病理检查,无法评估肺腺癌患者术前病情,超声

下血流分级则可在术前对肺腺癌患者的血流情况进

行分析,能够直观地反映肿瘤组织的血供状态,可在

术前对患者的病情进行评估。
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血液循环可为肺腺癌的癌细胞增殖、转移提供

必需的营养物质[14],MVD以及组织中的 VEGF、

HIF-1α表达水平均为反映肿瘤组织血管生成情况

的指标。MVD是衡量肿瘤血管密度、评估肿瘤血

管生成程度的指标。在肺腺癌中,MVD值越高表

示血管生成程度越活跃,血管密度也越高,可为肿瘤

组织提供足够的氧和营养物质,促进其生长和扩散,
因此,MVD值可作为肺腺癌诊断和治疗参考依据

之一[15]。VEGF是血管生成早期的持续性启动因

子,具有高度特异性,可促进血管内皮细胞生成,诱
导新血管形成,并且还可促进血管通透性的增高和

细胞外基质变性,进一步促进血管内皮细胞迁移、增
殖和血管形成,对肺腺癌血管和淋巴管生成、淋巴结

转移等均有促进作用[16]。HIF-1α则是调节细胞对

缺氧环境适应的蛋白质,是在缺氧状态下发挥活性

的转录因子,研究表明,HIF-1α在缺氧相对明显、分
化程度较低的肿瘤组织中表达水平显著升高[17],可
参与缺氧反应基因的转录、表达及血管生成、肿瘤生

长及能量代谢等过程[18]。目前研究报道,肺腺癌组

织VEGF的高表达与患者的生存期呈负相关,而与

MVD值则呈正相关[19]。另有研究表明,肿瘤组织

中VEGF、HIF-1α的表达与肝癌血管生成密切相

关,且肿瘤血流分级越高,VEGF、HIF-1α阳性表达

比例越高,且均呈正相关[20]。本研究结果显示,在
肺腺癌患者中,超声下肿瘤组织的血流分级越高,

MVD值和组织中 VEGF、HIF-1α表达水平越高。
这些结果提示,超声下血流分级可作为评估肺腺癌

患者术前病情的有效指标。与传统的术后检测患者

肿瘤组织中 MVD值及VEGF、HIF-1α表达水平以

评估患者病情相比,超声下血流分级可以较为直观

地反映病变位置的血供状态,间接反映肿瘤组织中

VEGF、HIF-1α表达水平,有助于医生在初诊或术

前了解患者病情,以选择合适的诊疗方案。
最近有研究显示,乳腺癌患者超声血流参数(血

流搏动指数、血流阻力指数、峰值流速、容量转移常

数、速率常数值)及 MRI定量动态增强参数的数值

越高,表明疾病分期越高,肿瘤的分化程度越低[21],
提示在恶性肿瘤组织中,肿瘤的血供越丰富,超声血

流参数变化越显著。本研究结果与此一致,本研究

显示肺腺癌患者血流分级与临床分期呈正相关,即
随着血流分级的增加,患者的临床分期也随之升高。
这提示我们可以通过血流分级来评估肺腺癌患者的

临床分期,并在临床上进行更加精准的治疗和管理。
而且超声下血流分级是一种完全无创的、简便易行

的检查方法,成本低,但诊断的准确度高,有望为肺

癌患者的治疗提供指导帮助。
综上所述,肺腺癌患者超声下血流分级与肿瘤

组织中 MVD值和VEGF、HIF-1α阳性表达比例均

呈正相关,且血流分级与临床分期呈正相关。超声

下血流分级可以用于评估肺腺癌的 MVD值以及

VEGF、HIF-1α阳性表达特征和临床分期,以辅助

临床医生制定个性化诊疗方案,建议在临床中推广。
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